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ПОПУЛЯЦИОННО-ГЕНЕТИЧЕСКИЕ ПРОБЛЕМЫ 
СОХРАНЕНИЯ БИОРАЗНООБРАЗИЯ 

В литературе имеется около 85-ти оп-
ределений биоразнообразия. Феноменоло-
гические аспекты биоразнообразия под-
разделяют на 4 взаимосвязанных уровня; 
[1] генетический; [2J популяционное/видо-
вой; [3] экосистемы/сообщества; и, нако-
нец, [4] ландшафтный. Базовым, очевидно, 
является генетический уровень. Важность 
такого подразделения связана с необходи-
мостью поиска оптимальных показателей 
генетической компоненты биоразнообра-
зия на каждом из перечисленных уровней 
для разработки методов оценки его состо-
яния и его регуляции. Концепция генети-
ческой компоненты тесно связывает фе-
номенологические и аналитические аспек-
ты биоразнообразия, а также полифактор-
ные условия окружающей среды, в кото-
рых оно воспроизводится. 

Разработка методов управления гене-
тической компонентой включает в себя 
поиски мол е ку л ярн о-ге истине ских осо-
бенностей формирования генофондов раз-
ных видов и специфики их популяционно-
генетической адаптации к изменяющимся 
условиям окружающей среды. 

С целью оценки генетических особен-
ностей у сельскохозяйственных и близко-
родственных диких видов полорогих вы-
полнен сравнительный анализ распреде-
ления продуктов амплификации фрагмен-
тов ДНК, фланкированных инвертирован-
ными повторами 12-ти фрагментов три-
нуклеотидных микросателлитных локу-
сов (метод 1SSR-PCR). Наибольшее коли-
чество ампликонов как в общем спектре, 
так и равной длины при сравнении гено-
фондов разных видов получено с исполь-
зованием 3-х тринуклеотидных праймеров: 
(СТС)6А, (СТС)6С, (GAG)fiC. Полученные 
данные свидстельстуют о том. что исполь-
зование фрагментов тринуклеотидных 
микросателлитных локусов, принадлежа-
щих к пурин/пир имид и новым трекам в ка-

честве праймеров может быть наиболее 
информативным для популяционно-ге-
нетических исследований и межвидовых 
сравнений. 

Впервые выполнен сравнительный 
анализ полиморфизма фрагментов ДНК 
(ISSR-PCR), ряда транспортных белков и 
ферментов между представителями отря-
да Ungulata и Delphinidae. По таким гене-
тик о-биохимическим системам, как (TF), 
(GC), (CP), (ALP), (ME), (PTF-2) получе-
ны данные о сходстве дельфинов и пред-
ставителей отряда непарнокопытных (ло-
шадь, лошадь Пржевальского, кулан и 
осел), по (LDH), (GDH) — с парнокопыт-
ными, по полиморфизму таких систехМ, как 
(TF), (GC), (PTF) наблюдалось сходство 
дельфинов с доместицированными вида-
ми копытных (крупный рогатый скот, ло-
шади, свиньи). По распределению фраг-
ментов ДНК (ISSR-PCR) дельфины ока-
зались сходны, примерно в равной сте-
пени. с представителями, как непарноко-
пытных (Perissodactyla), так парнокопыт-
ных (Artiodaclyla), причем по распределе-
нию фрагментов в спектрах (ISSR-PCR) 
у них преобладали фрагменты малой дли-
ны (400-1100 п.н.), так же, как у домссти-
цированных видов. Сходства и различия по 
включенным в анализ молекулярно-гене-
тическим маркерам между дельфинами и 
парно- и непарнокопытными могут указы-
вать на вероятность более раннего расхож-
дения Cetacea и Ungulata, еще до того, как 
последние разделились на (Perissvdactyla) 
и (Artiodactyla). 

С целью выяснения влияния факторов 
искусственного и естественного отборов 
на формирование генетической структу-
ры, выполнены популяционно-генетичес-
кие исследования пород и внутрипород-
ных групп крупного рогатого скота. По-
лучены данные, свидетельствующие о том, 
что широкое использование гамет огра-
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ничейного количества племенных живот-
ных заводских пород увеличивает веро-
ятность возникновения мутаций, что мо-
жет приводить к накоплению в породе «ге-
нетического груза». Это наблюдается, на-
пример, у голштинов по таким мутациям 
как BLAD, DUMPS и ряд других, Однако 
до сих пор остаются неизвестными попу-
ляционно-гснетЕческие механизмы быст-
рого распространения таких мутаций с по-
лулетальными эффектами. Для того, что-
бы выяснить, может ли это быть связано 
с процессами п о д у л яци ошю - ген с т иче ско й 
адаптации, с предпочтительным воспро-
изводством гстерозигот но ряду генетико-
биохимических систем, выполнен сравни-
тельный анализ полиморфизма таких сис-
тем у животных, отличающихся по носи-
тельству в гетерозиготе мутации дефицита 
адгезивности лейкоцитов (BLAD - Bovine 
Leukocyte Adhesiveness Deficiency, мутация 
гена CD 18) (голштины), и по присутствию/ 
отсутствию гетерозигот АВ по докусу каи-
па-казеина (CSN3) (голштины и ряд ауто-
хтонных пород). 

Впервые обнаружено нарастание ко-
личества носителей мутации BLAD в хо-
зяйствах Украины среди представителей 
голштинской породы с 1995 по 2003 гг. 
Впервые выявлена ассоциация носитель-
ства этой мутации в гетерозиготе с повы-
шенной гстерозиготностью у животных 
по таким генетико-биохимическим систе-
мам, как рецептор к витамину Д, пурин-
нуклеотидфосфорилаза. Для того, чтобы 
оценить связь между полиморфизмом по 
этим двум л оку сам и факторами естест-
венного отбора, рассмотрены генетичес-
кие структуры представителей голшти-
нов двух возрастных групп в 4-х хозяйс-
твах Украины, расположенных в облас-
тях с разными уровнями радионуклидно-
го загрязнения. Обнаружено, что в усло-
виях высокого уровня радионуклидно-
го загрязнения (200 Ки/км2) у животных 
голштинской породы старше 4-х лет про-
исходит накопление гстерозигот, причем 
преимущественно по таким локусам, как 
траисферрин и рецептор к витамину Д. В 
то же время, в относительно «чистой» зо-
не с возрастом отмечается накопление го-
мозигот, по-видимому, связанное с процес-
сами генетической консолидации селек-
ционируемых животных, 

В целях оценки специфичности свя-
зей у носителей гетерозигот по BLAD и 
гетерозиготности но генетико-биохими-
ческим системам, выполнено также срав-
нение полиморфизма тех же систем у но-
сителей гетерозигот по гену белка моло-
ка каппа-казеину. Поскольку у голшти-
нов полиморфизм по этому гену очень 
низок, в анализ были включены другие, 
аутохтонные породы. У исследованных 
животных наблюдалась сходная связь 
между носительством гетерозигот по до-
кусу каппа-казеина и гетерознготностыо 
но отдельным генетико-биохимическим 
системам, как и у гетерозигот по BLAD 
и GC, Обнаружено, однако, что такие ас-
социации между гетерозигот ностыо по 
локусу каииа-казеина и генетико-биохи-
мичсскими системами наблюдается пре-
имущественно у аутохтоиных пород, но 
не у высокоспециализированной молоч-
ной голштинской породы, селекция ко-
торой на повышенный общий удой спо-
собствует снижению частоты встречае-
мости аллеля каппа-казеина В. Получен-
ные данные свидетельствуют об ассоциа-
циях между гетсрозиготностью по таким 
спонтанно возникающим мутациям как 
аллельпый вариант В каппа-казеипа, му-
тации BLAD у крупного рогатого скота 
и полиморфизмом генетико-биохимичес-
ких систем, поддерживаемым факторами 
естественного отбора, способствующим 
воспроизводству гетерозигот в процес-
сах попудяционно-генетической адапта-
ции животных. Этот механизм может ле-
жать в основе быстрого распространения 
рецессивных полулетальных мутаций по 
всему ареалу породы, в частности, BLAD 
у голштинов. Следовательно, возника-
ющие мутации по структурным генам, в 
том числе и такие как BLAD, могут под-
держиваться естественным отбором, спо-
собствующим воспроизводству гетерози-
гот у видов в меняющихся условиях сре-
ды, а частота их встречаемости может су-
щественно уменьшаться под влиянием 
искусственного отбора. 

Таким образом, при подборе методов 
сохранения генетической компоненты 
биоразнообразия необходимо учитывать 
зависимость генетических структур сохра-
няемых видов от действия факторов искус-
ственного и естественного отборов. 

SUMMARY 
The methods of controls of population genetic structures in Ungulate species with the using of different 
types of molecular genetic markers were dismissed. The dependence of genetic structures on artificial and 
natural selection actions was marked and necessity to take it into account in relation with the problems of 
biodiversity conservation was stressed. 
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